HOJA DE DATOS

Correlation
Engine

Acelere la informacion
bioldgica a partir de los
datos gendémicos

» Herramienta completa para determinar el contexto
bioldgico en funcién de una creciente libreria de
conjuntos de datos seleccionados.

« Interfaz grafica de usuario facil de usar.

« Algoritmo exclusivo que automatiza y simplifica
el andlisis de correlacion.
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CORRELATION ENGINE

Introduccion de forma rutinaria de cientos a miles de estudios con
miles de genes de los que se obtienen pocos o ningun

Todos los cientificos necesitan poner los resultados resultado en la busqueda en PubMed. Correlation Engine

de sus experimentos en contexto bioldgico. Esto se proporciona a los investigadores de ciencias biolégicas

logra normalmente mediante busquedas basadas en un acceso sin precedentes a un gran numero de analisis

la bibliografia, ya sea a través de PubMed, Google o de genoma completo de alta calidad y herramientas

herramientas de vias de sefializacion. Una desventaja cientificas reveladoras (es decir, Body Atlas, Disease

de estos enfoques es que en los articulos cientificos Atlas, Pharmaco Atlas, Knockdown Atlas, Genetic

solo se incluye un pequefio porcentaje de los datos. Markers, Meta-analysis).

Para superar este desafio, lllumina ha desarrollado Una interfaz gréfica sencilla e intuitiva (figura 1)

Correlation Engine, una de las bases de datos bioldgicas aprovecha la expansion continua del contenido y permite

mas grandes del mundo. lllumina ha dedicado mas a los investigadores identificar nuevas correlaciones con

de una década a seleccionar datos sin procesar de facilidad y eficiencia. Como se basa en datos, es mas

estudios del genoma completo, normalizandolos en probable que los cientificos descubran asociaciones

todas las plataformas e introduciéndolos en Correlation novedosas y encuentren resultados que se perderian

Engine. Como resultado, Correlation Engine identifica en una simple exploracion bibliografica.
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Figura 1: La interfaz de usuario de Correlation Engine permite consultas para muchos tipos de asociaciones. Las correlaciones y
asociaciones nuevas se identifican rapidamente para una consulta determinada, revelando conexiones basadas en datos entre genes,
enfermedades, compuestos, tejidos, vias y bibliografia.
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CORRELATION ENGINE

Una plataforma completa

Los procesos de aprendizaje adaptativos aprovechan el
contenido actualizado semanalmente de datos publicos
y de propiedad exclusiva. Correlation Engine calcula las
puntuaciones de asociacion clasificadas para tejidos,
enfermedades, compuestos y perturbaciones genéticas.
El contenido se estandariza utilizando ontologias
acreditadas para crear una plataforma de estudios
gendmicos que cubran mas de 10 000 conceptos de
enfermedades/fenotipos, tejidos y compuestos.

En los resultados se incluyen muchos tipos de estudios
gendmicos, como la expresion de ARNm, la expresion
de miARN, las mutaciones somaticas, los cambios

en el numero de copias, la metilacion del ADN,

la union proteina-ADN, las modificaciones de histona
y los estudios de asociacién del genoma completo
(GWAS). Los algoritmos de enriquecimiento basados
en rangos hacen que el marco sea independiente de
las plataformas tecnoldgicas en las que se generaron
los datos gendmicos. Esto permite el andlisis cruzado
de los datos obtenidos de diferentes métodos, como
la secuenciacién de nueva generacion (NGS, next-
generation sequencing) y los microarrays.

La plataforma se basa en comparaciones entre especies,
ya que el marco tiene un mapeo ortoldgico integrado

en 13 especies (figura 2). Los investigadores pueden
comparar y aprovechar la informacion para obtener el
contexto bioldgico de los resultados experimentales

de organismos humanos, de ratdn, de rata y de

otros modelos.

Figura 2: Correlation Engine mapea datos ortélogos de

13 especies. El contenido genémico de Correlation Engine

se busca por nombres de genes ortélogos, sinénimos y
caracteristicas de estudios de NGS y arrays para proporcionar
resultados completos.
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Mecanismos de la enfermedad

Al comparar los perfiles de la enfermedad entre modelos
animales, cohortes y estadios de la enfermedad,
Correlation Engine permite a los usuarios evaluar las
vias que desempefian funciones significativas en el
desarrollo de enfermedades en multiples estudios

y tipos de datos. Correlation Engine incluye mas

de 135 000 analisis obtenidos del procesamiento
estandarizado de mas de 22 000 estudios gendmicos
que abarcan diversas enfermedades (figura 3) de
importantes repositorios publicos como Gene Expression
Omnibus (GEO), Array Express, European Molecular
Biology Laboratory (EMBL), Stanford Microarray
Database (SMD), Encyclopedia of DNA Elements
(ENCODE), Cancer Cell Line Encyclopedia (CCLE),
GenotypeTissue Expression (GTEX) Project y otros.

Il Oncologia [l Células madre, diferenciacion y Desarrollo

[l Trastornos metabdlicos y obesidad Respuesta inmunitaria e infecciones
Il Trastornos neurolégicos [l Lesiones e inflamaciones

Il Datos de mutaciones y fenotipicos [l Farmacologia y toxicologia

Il Trastornos cardiovasculares I Atlas: 6rganos, tejidos y tipos celulares

Figura 3: Estudios gendmicos seleccionados en Correlation
Engine por area de enfermedad: Con mas de 135 000 analisis
obtenidos de un proceso estandarizado con mas de medio
millén de muestras, el contenido de Correlation Engine esta
en constante crecimiento. El analisis de los datos permite

la evaluacion y validacién selectivas, el descubrimiento de
biomarcadores, la reorientacion farmacoldgica, etc.

Mecanismos de la funcion génica

Correlation Engine permite a los cientificos conocer
donde se expresa un gen en el Atlas anatémico y como
funciona un gen a partir de miles de millones de puntos
de datos que cubren cerca de 5500 enfermedades

en las principales areas de enfermedades y casi

10 000 perturbaciones genéticas unicas.
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CORRELATION ENGINE

Mecanismos de accion del farmaco

En Correlation Engine, existen mas de 50 000 analisis
relacionados con mas de 4500 compuestos en el
sistema. Los investigadores pueden analizar moléculas
candidatas exclusivas para detectar mecanismos en el
objetivo y perfiles de toxicidad y comparar los perfiles
con los de otros compuestos.

De los datos a los conocimientos

Correlation Engine permite obtener nuevos
conocimientos mediante la consulta de miles de millones
de puntos de datos obtenidos de analisis estandarizados
de estudios del genoma completo. Los datos publicos
disponibles en Correlation Engine son solo el punto de
partida para el descubrimiento. Los usuarios pueden
cargar sus datos de forma segura y consultarlos contra
si mismos o contra datos publicos. Los titulares de
cuentas empresariales pueden compartir resultados
dentro de su dominio privado y anadir resultados a las
aplicaciones de metanalisis para generar correlaciones
unicas. Los datos privados son inaccesibles en todos los
dominios empresariales y los resultados se conservan
de forma segura y privada en un entorno certificado por
ISO27001, SOC1, SOC2, SOC3, PCIDSS.
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Mas informacion
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