FICHA DE DADOS

Aplicacoes
DRAGEN" no
BaseSpace”
Sequence Hub

Analise precisa, abrangente
e eficiente em um ambiente
facil de usar e baseado

em nuvem

« Transmita dados diretamente do sistema de
sequenciamento para o BaseSpace Sequence Hub
a fim de executar perfeitamente as aplicagdes do
DRAGEN secondary analysis

« Trabalhe na nuvem e use recursos sob demanda
para minimizar custos e atender as necessidades
do laboratorio

e Ajude a garantir a privacidade dos dados com uma
plataforma que prioriza a seguranga e ¢ auditada e
certificada de forma independente com base nos
padrdes globais

iHlumina

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado para procedimentos
de diagndstico.
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APLICAGOES DRAGEN NO BASESPACE SEQUENCE HUB

Introducao

O software lllumina DRAGEN fornece andlise secundaria
de dados de sequenciamento de Ultima geragéo (NGS)
precisa, abrangente e eficiente. Aplicagdes e pipelines
do DRAGEN secondary analysis estdo disponiveis

no BaseSpace Sequence Hub, um software seguro e
facil de usar baseado em nuvem para gerenciamento
simplificado de corrida, monitoramento e bioinformatica.
Combinar a precisao e a velocidade do software
DRAGEN com a interface facil de usar e o modelo

de pregos de baixo custo do BaseSpace Sequence

Hub possibilita a apuracao de insights significativos

em experimentos de sequenciamento para usuarios

de todos os niveis de experiéncia em informatica.

Andlise precisa e abrangente

O DRAGEN secondary analysis gera resultados
excepcionalmente precisos e abrangentes.

Na competigdo PrecisionFDA Truth Challenge V2 de
2020 (PrecisionFDA V2), O DRAGEN v3.7 venceu como o
mais preciso em todas as regides de referéncia e regides
de dificil mapeamento de dados de sequenciamento

da lllumina.? Além disso, O software DRAGEN permite
analise secundaria rapida, conforme demonstrado

por uma instituicdo independente que estabeleceu

um recorde de velocidade usando a plataforma em
analise gendmica.® Esse desempenho otimizado esta
disponivel para uma ampla variedade de solu¢des de
analise gendmica, incluindo conversao de arquivos de
identificagdo de bases binarias (BCL), mapeamento,
alinhamento, classificagdo, marcagdo duplicada e
identificacao de variantes de haplétipos. Conforme
descrito no estudo publicado na Nature Biotechnology,
o software DRAGEN aborda desafios comuns na analise
gendmica, como tempos de computagao longos,
consisténcia de identificagdo e manuseio de grandes
volumes de dados.* Varias aplicacbes DRAGEN estao
disponiveis no BaseSpace Sequence Hub para dar
suporte a diversas aplica¢cdes de sequenciamento
(Tabela 1). Novas aplicagGes e versoes atualizadas

sao langadas em uma cadéncia regular.

/O Para obter uma lista abrangente de aplicagoes,
acesse illumina.com/DRAGEN
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Tabela 1: Exemplos de aplicagdes DRAGEN
disponiveis no BaseSpace Sequence Hub

Aplicagao Descrigdo

Mapeamento e alinhamento conforme

a referéncia para identificagao de
variantes. Estdo incluidos recursos como
calibragcao avangada do modelo de erro,
fornecendo mais precisao e deteccao de
expansdo de repeti¢cdo e genotipagem
por meio do Illumina Expansion Hunter

DRAGEN Germline

Detecgédo de variantes somaticas em
amostras de tumor; inclui modos apenas
tumor e tumor normal

DRAGEN Somatic

Combina identificadores DRAGEN
Germline e Somatic em um pipeline

DRAGEN projetado para analisar amostras de
Enrichment enriquecimento; inclui um conjunto
completo de métricas e relatorios
de enriquecimento
Mapeamento rapido de alinhamento
DRAGEN RNA e jungbes de splicing, quantificacao

e detecgdo de fusao

Identificagdo conjunta de variantes em
varios genomas que escala para milhares
de amostras em velocidades aceleradas
com precisao infalivel

DRAGEN Joint
Genotyping/
Population

Andlise rapida do genoma completo e
de dados do sequenciamento de DNA
de bissulfito direcionado; compativel
com os kits de preparacao de biblioteca
TruSeq™ DNA Methylation e TruSeq
Methyl Capture da Illumina

DRAGEN
Methylation

Aprova o arquivo FASTA para criar uma
referéncia DRAGEN proprietaria e ndo
padrao

DRAGEN
Reference Builder

. ng@" Gerenciamento + andlise
BaseSpace Sequence Hub

Figura 1: gerenciamento e analise de dados: conecte um ou
mais instrumentos da lllumina ao BaseSpace Sequence Hub
para transferéncia automatica de dados, analise com aplicagdes
DRAGEN, gerenciamento, armazenamento e compartilhamento.

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado para procedimentos de diagndstico.
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Armazenamento e
compartilhamento de dados

Integragao de instrumentos

Transmita dados automaticamente
de um instrumento da lllumina para
0 ambiente de nuvem, permitindo
monitoramento de corridas, andlise e
gerenciamento de dados em tempo real

Aplicativos DRAGEN com
botdo fisico
Use pipelines do DRAGEN
para analise secundaria precisa
e abrangente

Armazene e compartilhe dados de
forma fécil e segura no ecossistema
do BaseSpace Sequence Hub

Figura 2: analise simplificada de dados: o DRAGEN secondary analysis, no BaseSpace Sequence Hub, combina preciséo e eficiéncia

com simplicidade e seguranga.

Fluxo de trabalho simples

O software DRAGEN no BaseSpace Sequence Hub
integra a analise secundaria em um fluxo de trabalho
simples. Os usuarios podem monitorar corridas

em tempo real e transmitir dados com seguranga
diretamente dos instrumentos para o ecossistema em
nuvem para analise usando varios pipelines DRAGEN
com um simples apertar de botdo (Figura 1). Apos a
conclusao da analise secundaria, 0s usuarios podem
armazenar, compartilhar e realizar facilmente outras
formas de gerenciamento de dados diretamente no
BaseSpace Sequence Hub (Figura 2).

Plataforma escalavel
e de baixo custo

As aplicagdes DRAGEN no BaseSpace Sequence Hub
eliminam a necessidade de investir em computacao e
armazenamento no local, reduzindo os custos iniciais,
0 consumo de energia e a manutengdo. As aplicagdes
DRAGEN requerem aproximadamente 8 iCredits por
genoma e 2 iCredits por exoma para identificagéo

de variantes pequenas.”

As aplicagdes DRAGEN podem ser usadas sob
demanda em pequenos estudos ou escaladas
de acordo com as necessidades do laboratério.

* Os custos reais de analise variam com base nas
caracteristicas da amostra de entrada, nos parametros de
analise selecionados, no tipo de instancia e na localizagao.
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Com o BaseSpace Sequence Hub, os usuarios podem
fazer corridas com varias amostras em paralelo e
expandir as operagdes sem investir em infraestrutura
de hardware adicional.

Ambiente seguro e compativel

A seguranga é de suma importancia ao tomar a

decisédo de mover dados gendmicos para analise e
armazenamento baseados em nuvem. No BaseSpace
Sequence Hub, os dados séo protegidos por meio de
varias medidas fisicas, eletronicas e administrativas.

Os dados carregados sao criptografados usando

0 padrdo AES256 e protegidos pela seguranga da
camada de transferéncia (TLS). Os dados no BaseSpace
Sequence Hub sdo hospedados na Amazon Web
Services (AWS) em conformidade com os padroes

de seguranga aceitos pela industria.® As assinaturas
corporativas oferecem um nivel adicional de seguranga.
Clientes corporativos recebem seu préprio dominio
podem usar seu proprio servigo de autenticagao
compativel com SAML 2.0 para gerenciar usuarios e
senhas. O BaseSpace Sequence Hub também oferece
suporte a clientes corporativos em um ambiente
regulamentado pela Health Insurance Portability

and Accountability Act (Lei de portabilidade e
responsabilidade de seguros de saude, HIPAA) com um
contrato de associagdo de negdcios (Business Associate
Agreement, BAA). Mais informagdes sobre recursos de
seguranga podem ser encontradas nas informacoes
sobre seguranca e privacidade do BaseSpace
Sequence Hub.
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Avaliacao gratuita

O BaseSpace Sequence Hub oferece uma avaliagao
gratuita limitada de 30 dias para novas contas.
Novas contas tém acesso a:

« Armazenamento incluido de 1 TB

e 250 iCredits, usados para comprar op¢des adicionais
de armazenamento e andlise de dados

« Todas as aplicacdes BaseSpace Sequence Hub

* Acesso aos recursos de monitoramento de corridas
do instrumento

« Inclui demultiplexacao para corridas transmitidas
para a conta de um cliente

Caso queira obter uma avaliagdo gratuita ou atualizar
para uma conta de assinatura profissional ou
empresarial, acesse o BaseSpace Sequence Hub
Ordering, ou entre em contato com seu representante
de vendas local.

Saiba mais
DRAGEN secondary analysis

BaseSpace Sequence Hub

illumina

+1(800) 809-4566, ligagao gratuita (EUA) | tel. +1(858) 202-4566
techsupport@illumina.com | www.illumina.com
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