FOLHA DE ESPECIFICAGOES

Sistemas de
seguenciamento
NovaSeq X e
NovaSeq X Plus

Rendimento inigualavel,
alta eficiéncia econdmica
e sustentabilidade inédita

» Alcance novos patamares de produtividade e
precisdo para projetos de grande escala, projetos
ambiciosos e analises intensivas de dados

» Reduza o custo total de propriedade com inovagdes
revolucionarias em quimica e informatica que
proporcionam simplificagéo operacional e fluxos
de trabalho mais eficientes

« Minimize o impacto ambiental com reagentes
liofilizados para obter redugdes significativas no
tamanho, peso, plasticos e residuos de embalagens

iHHumina

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos
de diagndstico.
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SISTEMAS DE SEQUENCIAMENTO NOVASEQ X E NOVASEQ X PLUS

Introducao

Inovagdes no campo da genémica estao ampliando os
limites do que o sequenciamento de Ultima geracao
pode fazer. Para solucionar questées bioldgicas
desafiadoras, é necessario utilizar um poder estatistico
ampliado, envolvendo estudos mais extensos e um
sequenciamento profundo para detectar eventos
genéticos raros. Uma visdo mais abrangente também
requer uma gama mais ampla de métodos de
sequenciamento e multibmicos. Os avangos tecnoldgicos
incorporados aos sistemas de sequenciamento
NovaSeq X e NovaSeq X Plus (série NovaSeq X)
proporcionam enormes ganhos de rendimento e
produtividade para permitir o sequenciamento de até
dezenas de milhares de genomas por ano. Agora, gragas
a esta economia transformadora no sequenciamento,
projetos antes considerados inatingiveis estdo ao
alcance dos cientistas genémicos (Figura 1).

Com a série NovaSeq X, a lllumina continua a definir

0 padrdo de precisdo e usabilidade. Inovagdes de
ponta em quimica, optica e software se unem para
proporcionar um desempenho excepcional em termos
de velocidade, qualidade dos dados e sustentabilidade.
Os usudrios podem desfrutar de uma alta produtividade
e escalabilidade, mas sem deixar de lado a flexibilidade,
simplicidade e facilidade de utilizagao de fluxos

de trabalho.

Inovagao que impulsiona o
campo da genbmica atraves
de uma precisao sem igual

Com os sistemas NovaSeq X e NovaSeq X Plus, é
possivel alcancar o rendimento e a precisao exigidos
para aplicagdes que demandam grandes volumes de
dados, proporcionando insights importantes em grande
escala. A série NovaSeq X oferece uma reducéo de

até 60% no custo por gigabase (Gb) em relagéo ao
NovaSeq 6000 System.! O NovaSeq X Plus System é

0 NOSso sistema de sequenciamento mais avangado
até hoje, com até 16 terabases (Tb) de saida (ou até

52 bilhdes de leituras Unicas) por corrida de lamina

de fluxo dupla. O NovaSeq X System apresenta uma
configuragao de lamina de fluxo Unico, com uma faixa
de saida de 165 Gb a 8 Tb (ou até 26 bilhdes de leituras
Unicas) por corrida (Figura 2, Figura 3, Tabela 1).”

As trés opgdes de laminas de fluxo disponiveis
permitem escalar a produtividade para analisar mais
de 128 genomas humanos com uma cobertura de 30x,

* Clientes que adquirem o NovaSeq X System tém a opgao
de fazer um upgrade para o NovaSeq X Plus System,
garantindo a capacidade da lamina de fluxo dupla conforme
as necessidades evoluem.

2 | M-US-00197 PTB v5.0

Start

illumina

Figura 1: Sistemas de sequenciamento NovaSeq X e NovaSeq X
Plus - Ainovacgao da lllumina aumenta a acessibilidade

da gendmica de alto rendimento que impulsionard novas
descobertas cientificas.
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Figura 2: Maximize os seus resultados de sequenciamento

com o NovaSeq X Plus System - Comparagéo da saida maxima
por corrida Unica em bilhdes de leituras para o NovaSeq X Plus
System (corrida de lamina de fluxo dupla 25B), o NovaSeq X
System (corrida de lamina de fluxo Unica 25B) e o NovaSeq 6000
System (corrida de lamina de fluxo dupla S4).

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagndstico.
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Figura 3: A série NovaSeq X oferece rendimento maximo de sequenciamento - Comparagado da saida por Iamina de fluxo Unica por
hora para as laminas de fluxo da série NovaSeq X 1.5B, 10B, 25B, NovaSeq 6000 SP, S1, S2, S4," e HiSeq X Ten.? Do primeiro genoma que
custou USD 1000 até os dias atuais, a lllumina continua a aumentar a acessibilidade do sequenciamento de alto rendimento.

até 1500 exomas ou mais de 1000 transcriptomas por
corrida de laminas de fluxo duplo (Tabela 2). Esse novo
patamar de sequenciamento é viabilizado por meio de
uma série de inovagdes tecnoldgicas:

« Aslaminas de fluxo padronizadas de Ultima geracado
apresentam nanopogos de densidade ultra-alta,
possibilitando até 26 bilhdes de leituras Unicas
(ou 52 bilhdes de leituras tipo paired-end) por lamina.

« Combinando alta abertura numérica, camera de
alta velocidade personalizada e dptica azul-verde,
o sistema oferece imagens de alta resolugao,
otimizando tanto a produtividade quanto a qualidade
dos dados.

« Os algoritmos avangados de identificagcao de bases e
o DRAGEN™ secondary analysis integrado, disponiveis
localmente ou na nuvem, garantem a melhor preciséo
e velocidade do mercado.®*

A série NovaSeq X é equipada com a tecnologia lllumina
XLEAP-SBS™, nossa tecnologia de sequenciamento por
sintese (SBS) mais rapida, da mais alta qualidade e mais
completa até o momento. Construido a partir de uma
base sdlida, a tecnologia quimica SBS, o XLEAP-SBS
introduz aprimoramentos significativos no desempenho
do sequenciamento. Os nucleotideos XLEAP-SBS séo
compostos por corantes, ligantes e blocos inovadores
que sdo mais resistentes ao calor, 50x mais estaveis

em solucdo e 500x mais estaveis quando liofilizados.
Ao reduzir a hidrélise em 50 vezes e aumentar

a velocidade de clivagem do bloco em 3 vezes,

foi possivel aprimorar consideravelmente a preciséo,
resultando em uma diminuigao tanto na fase quanto na
pré-fase. A polimerase XLEAP-SBS foi projetada para
incorporar nucleotideos mais rapidamente e com uma
fidelidade inigualdvel. Juntas, essas inovagdes oferecem
tempos de ciclo até 2x mais rdpidos e precisdo até 3x
maior do que a tecnologia SBS padréo.®

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagnostico.

Precisao comprovada

A tecnologia quimica aplicada no XLEAP-SBS faz uso
de nucleotideos de terminagéao reversivel para alcancar
um sequenciamento base a base altamente preciso,
reduzindo significativamente os erros e as identificagcdes
perdidas que geralmente ocorrem em sequéncias de
nucleotideos repetidos (homopolimeros).t Além disso,
a abordagem quimica do XLEAP-SBS é compativel com
0 sequenciamento tipo paired-end, tornando mais facil
a identificagdo de rearranjos genémicos, elementos

de sequéncia repetitiva, fusdes de genes e novos
transcritos. O alinhamento das sequéncias em pares

de leitura possibilita um alinhamento mais preciso e a
habilidade de detectar variantes de insergao-exclusao
(indel), o que é mais dificil ao trabalhar com dados de
leitura unica.”

Fornecimento de insights significativos
em grande escala

Com uma amplitude de aplica¢des inigualavel e um
desempenho revolucionario, a série NovaSeq X esta
redefinindo os padrbes do sequenciamento de alto
rendimento, contribuindo para avancos significativos
na pesquisa gendmica. Acelerar os tempos de corrida
pode gerar respostas mais rapidas para amostras
criticas. Com maior produtividade, os projetos podem
ser concluidos com mais eficiéncia. Cientistas podem
aprimorar o poder estatistico adotando desenhos

de estudo mais amplos e aumentando o tamanho

das amostras. Laboratoérios podem investigar mais
amostras em diferentes condicdes ou momentos para
revelar dinamicas de células e sistemas bioldgicos.
Estudos unicelulares, espaciais, protedmicos e outros
estudos multiomicos podem ampliar sua abrangéncia,
incluindo mais células, resolugcado mais alta ou varias
modalidades. Para detectar sinais e variantes de baixa
frequéncia, é possivel aumentar o numero de leituras e
a profundidade de sequenciamento, obtendo assim a
visdo de resolu¢cao mais elevada.

M-US-00197 PTBv5.0 | 3
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Tabela 1: Parametros de desempenho da série
NovaSeq X @

Tipo da lamina

de fluxo 1.5B 10B 25B

Saida por corrida de lamina de fluxo Unico @

2 x50 bp Aprox. 165 Gb 1Tb 2,6Tb
2 x 100 bp 330 Gb 27Tb 53Tb
2 x 150 bp 500 Gb 3Tb 8 Th

Saida por corrida de lamina de fluxo Unico®®

2 x 50 bp Aprox. 330 Gb 2Tb 53Thb
2 x 100 bp 660 Gb 4Tb 10,6 Tb
2 x150 bp 1Tb 6 Tb 16 Tb

Leituras de filtro de passagem por lamina de fluxo?

Leituras uUnicas 1,6 bilhdes 10 bilhoes 26 bilhdes
Leituras tipo 3,2bilhdes 20 bilhdes 52 bilhdes
paired-end !

Tempo de corrida de instrumentos®©

2 x50 bp Aprox. 17 h Aprox. 18 h  Aprox. 25 h
2 x100 bp Aprox. 20h  Aprox.22h  Aprox. 38 h
2 x 150 bp Aprox. 23 h  Aprox.25h  Aprox. 48 h

Pontuagdes de qualidade®d

2 x50 bp = 90% das bases acima de Q30
2 x 100 bp > 85% das bases acima de Q30
2 x 150 bp = 85% das bases acima de Q30

a. Especificagdes baseadas na biblioteca de controle lllumina PhiX ou
em uma biblioteca de DNA TruSeq™ criada com DNA de referéncia
humana (Coriell, n° catadlogo NA12878) em densidades de cluster
compativeis. O desempenho pode variar conforme o tipo e a qualidade
da biblioteca, o tamanho do inserto, a concentragdo do carregamento
e outros fatores experimentais. Métricas de desempenho sujeitas
a alteragdes.

b. As corridas de laminas de fluxo duplo so se aplicam ao NovaSeq X Plus
System.

c. Ostempos de corrida incluem clusterizagdo automatica,
sequenciamento, limpeza automatizada pos-corrida e identificagédo
de bases.

d. Uma pontuagdo de qualidade (Q-Score) € uma previsdo da
probabilidade de uma identificacdo de bases errada. E estabelecida
uma média da porcentagem de bases = Q30 em toda a corrida.
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Revolugao em economia e
aumento de produtividade

A série NovaSeq X oferece o melhor custo total de
propriedade para o sequenciamento de alto rendimento.
Além da reducgao significativa no custo por Gb, a série
NovaSeq X integra eficiéncia de custos em todos 0s
aspectos do fluxo de trabalho, incluindo simplicidade
operacional, andlise de dados integrada, avangos

em sustentabilidade e suporte de nivel internacional
(Figura 4).

A melhor experiéncia do usuario

Cada aspecto do fluxo de trabalho da série NovaSeq X
é otimizado para minimizar o tempo e a m&o de obra
necessarios para concluir projetos. Os sistemas
NovaSeq X e NovaSeq X Plus contam com um design
ergondmico e diversos recursos para facilitar o uso,
como:

« Tela sensivel ao toque extra grande com resolugao 4K
para visualizagdo do progresso da corrida e métricas
detalhadas de desempenho de sequenciamento no
instrumento (Figura 5).

« Cartuchos de reagentes simples de usar, equipados
com areas transparentes que permitem a verificagdo
visual do descongelamento completo.

« Aslaminas de fluxo tém acesso individual e
carregamento automatico em cavidades separadas,
facilitando a divisdo de projetos e amostras em até
oito cavidades.

« Requisitos de entrada de biblioteca 4x menores," para
permitir o sequenciamento ultraprofundo de amostras
raras e novas aplicagdes para tipos de amostras
desafiadores.

« Inclui clusterizagdo automatizada e integrada,
e limpeza pds-corrida automatizada para simplificar
o fluxo de trabalho de sequenciamento.

« Oferece opgdes variadas para programar a corrida
e configurar analises secundarias automaticas para
aplicagbes chave (Figura 6).

» Reagentes leves, cartuchos de solugédo tampao
e lixeiras de facil manuseio.

« Teclado retratil e indicadores luminosos nas
gavetas de materiais de consumo que facilitam
0 carregamento.

_» Faga um tour virtual, acesse illumina.com/
TourNovaSegX

T Em comparagao com o fluxo de trabalho integrado do
NovaSeq 6000 System.

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagnostico.
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Tabela 2: Rendimento estimado da amostra para aplicacdes-chave?

Por corrida de lamina de fluxo Unica Por corrida de lamina de fluxo dupla®
Tipo da lamina
de fluxo 1.5B 10B 25B 1.5B 10B 25B
Genomas humanos Aprox. 4 Aprox. 24 Aprox. 64 Aprox. 8 Aprox. 48 Aprox. 128
Exomas Aprox. 41 Aprox. 250 Aprox. 750 Aprox. 82 Aprox. 500 Aprox. 1500
Transcriptomas Aprox. 30 Aprox. 200 Aprox. 520 Aprox. 60 Aprox. 400 Aprox. 1040

a. Todos os rendimentos de amostra sdo estimativas. Para o genoma humano, é presumido que mais de 120 Gb de dados por amostra sdo necessarios
para obter uma cobertura de 30 vezes. No caso dos exomas, a expectativa é de cerca de 8 Gb por amostra para atingir uma cobertura de 100 vezes.
As previsdes para transcriptomas indicam a necessidade de pelo menos 50 milhdes de leituras. O rendimento pode sofrer variagdes dependendo do kit
de preparagao da biblioteca utilizado. Métricas de desempenho sujeitas a alteragdes.

b. As corridas de laminas de fluxo duplas sé se aplicam ao NovaSeq X Plus System.

Informatica simplificada e abrangente Em uma Unica corrida, € possivel executar até
quatro aplicacées diferentes por lamina de fluxo
Os chips DRAGEN integrados melhoram a performance simultaneamente. Os pipelines automatizados de
computacional e incluem algoritmos avangados de analise secundaria incluem:
compressdo de dados sem perda. O DRAGEN ORA ) )
(arquivo de leitura original) possibilita a compactagéo * DRAGEN Germline para sequenciamento de genoma
automatizada de arquivos FASTQ (fastg.gz) em até cinco completo.
vezes, agelerando a transferéncia de dados e facilitando . DRAGEN Somatic para sequenciamento de genoma
0 gerenciamento dos dados. O menor espago ocupado completo.
também reduz os custos de armazenamento e consumo
de energia. « DRAGEN Enrichment para sequenciamento de exoma
completo.

O DRAGEN secondary analysis utiliza mapeamento e

aprendizado de maquina de multigenoma (grafico) para * DRAGEN RNA para sequenciamento de transcriptoma

aprimorar continuamente a precisdo.®* A integragdo com completo.

a série NovaSeq X possibilita que a plataforma DRAGEN « DRAGEN Methylation para sequenciamento de
execute multiplos pipelines de andlise secundaria metilagdo.

simultaneamente, tanto de maneira integrada como o L

na NUVEm. Esses aplicativos principais sdo suportados por fluxos

de trabalho do tipo biblioteca para andlise abrangentes
(Tabela 3).

Gerenciar > Preparar > Sequenciar > Analisar > Monitorar

Cas
— L

S T )

Rastrear amostras e Prepare bibliotecas com Carregue bibliotecas preparadas Analise usando DRAGEN Monitore o desempenho do
gerenciar corridas de um amplo ecossistema de e reagentes liofilizados no secondary analysis localmente sequenciamento integrado ou
modo facil e eficiente kits de preparagéo de cartucho de sequenciamento e ou na nuvem para flexibilidade on-line; otimize a eficiéncia
com opgdes manuais bibliotecas compativeis as insira no dispositivo de alta adicional e acesso a ferramentas do laboratério com o servigo
e baseadas na nuvem tecnologia NovaSeq X Series de andlise posterior lllumina Proactive Instrument

Figura 4: Os sistemas NovaSeq X e NovaSeq X Plus oferecem um fluxo de trabalho de sequenciamento intuitivo e de alto rendimento,
incluindo configuragéo de corridas intuitiva, um ecossistema diversificado de kits de preparagao de bibliotecas e anélise secundaria
integrada, além do suporte de monitoramento proativo de desempenho do instrumento.

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagnostico. M-US-00197 PTB v5.0 | 5



SISTEMAS DE SEQUENCIAMENTO NOVASEQ X E NOVASEQ X PLUS

Inovacgdes revolucionarias
em sustentabilidade

Os sistemas NovaSeq X e NovaSeq X Plus projetados
especificamente para minimizar o impacto ambiental.
Os reagentes XLEAP-SBS, notaveis pela sua robustez
e estabilidade melhoradas, podem ser transportados e
armazenados em estado liofilizado. Esta inovagéo traz
vantagens significativas tanto para a sustentabilidade
quanto para a experiéncia de usuario:

« Kits de reagentes transportados em temperatura
ambiente (sem gelo seco e sem bolsas de gelo) para
menos residuos e menor tempo gasto na remogao
da embalagem.

« Possibilidade de usar materiais de consumo em uma
corrida do sequenciamento imediatamente apds
o recebimento (ou apds o descongelamento, se
armazenado anteriormente), simplificando a operagao.

« Redugao de mais de 50% no volume do cartucho*
para otimizar o uso de espag¢os de armazenamento
e no congelador.

« Peso por kit reduzido em aproximadamente 90%* para
facilitar o manuseio (apenas 10 Ib no total, transporte
realizado em apenas uma caixa).

« O descarte dos materiais de consumo é simplificado,

Figura 5: Operagéo direta: Muitos recursos dos sistemas com componentes reciclaveis que se desmontam
NovaSeq X e NovaSeq X Plus sdo projetados para simplificar o sem a necessidade de ferramentas especiais, além
fluxo de trabalho de sequenciamento, incluindo uma interface de uma diminuig&o de cerca de 90% nos residuos

de tela sensivel ao toque de alta resolugdo e cartuchos faceis de embalagens.*

de usar, contendo reagentes prontos. « Aredugado de mais de 50%* na massa pldstica é
alcancada usando plasticos reciclaveis e cartuchos
tampao feitos com biopolimeros a base de plantas
(96% de cana de agucar).

I Em comparag¢do com os kits NovaSeq 6000 Reagents.

Escolher > Planejar »  Sequenciar >  Analisar > Armazenar
" (~ N (A - ) ( )
Andlise secundaria baseada
n Planejar corrida na nuvem em nuvem automatizada,
Anadlise baseada em nuvem ' p— —— — . . 5
ada emiEig incluindo configuragées usando o servigo padronizado Interpretagéo baseada
de andlise DRAGEN de execugdo de em nuvem, solugoes
pipeline e fluxos de de interpretagao, analise
trabalho/tarefas de dados, armazenamento
~ J de longo prazo e
Planejar corrida ~ ~ compartilhamento
localmente com Anélise secunddria da lllumina
Anélise integrada lilumina Run Manager — — integrada automatizada
com os algoritmos L J
acelerados por hardware
) do DRAGEN
—
\. 7 ( '
Inserir manualmente a
configuragéo de corrida ou [ ) Analise de dados
fazer upload da planilha de Sequéncia e . - e armazenamento
Andlise personalizada amostras pré-preenchidas == andlise primdria = Analise secundaria em rede local
personalizada
) . 7 . 7 . 7

Figura 6: Pacote de informdtica flexivel: os sistemas NovaSeq X e NovaSeq X Plus apresentam opg&es de operagdo local (roxo)
e baseadas na nuvem (laranja) para configuragdo de corridas, gerenciamento de corridas e analise de dados, possibilitando
sequenciamento personalizado para os usuarios.

6 | M-US-00197 PTB v5.0 Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagnostico.
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Tabela 3: Exemplo de fluxos de trabalho do tipo biblioteca para andlise para aplicativos de sequenciamento

de alta intensidade para a série NovaSeq X

Aplicagao Preparar bibliotecas

Sequenciar Analisar dados

Sequenciamento

de genoma completo [llumina DNA PCR-Free Prep

DRAGEN Germline
DRAGEN Somatic

NovaSeq X com lamina de fluxo 1.58B,
10B ou 25B, kit de 300 ciclos

Sequenciamento Illumina DNA Prep com Exome 2.5 NovaSeq X com lamina de fluxo 1.5B DRAGEN
de exoma completo Enrichment ou 10B ou 25B, kit de 200 ciclos Enrichment
) Illumina Stranded Total RNA Prep -
Sequenciamento lllumina Stranded mRNA Prep NovaSeq X com lamina de fluxo 1.58B, DRAGEN RNA

de transcriptoma

Ilumina RNA Prep with Enrichment

10B ou 25B, kit de 200 ciclos

Tecnologia confiavel,
parceiro de sucesso

Como um fornecedor lider de tecnologia de
sequenciamento de Ultima geragao (NGS), a lllumina se
destaca por ter distribuido mais de 20.000 sistemas de
sequenciamento ao redor do mundo. A tecnologia NGS
da lllumina é citada em mais de 300 mil publicagdes
revisadas por pares -5 X mais do que todas as outras
tecnologias NGS combinadas.? Com base em décadas
de experiéncia, a lllumina tem um compromisso
incansavel com a inovagdo e o desenvolvimento de
recursos e aplicagées futuras de NGS (Figura 3). A série
NovaSeq X demonstra nossa lideranga continua em
tecnologias genémicas.

Comprometimento com 0 sucesso
do cliente

Para proporcionar mais confianga em seus
investimentos, fornecer desempenho maximo e
minimizar interrupgdes, a lllumina oferece suporte
excepcional, com uma equipe de cientistas
especializados em preparagao de bibliotecas,
sequenciamento e analise. O suporte técnico esta
disponivel por telefone durante os dias Uteis e o suporte
on-line continuo esta disponivel 24 horas por dia,

sete dias por semana, em diversos idiomas, com uma
resposta rapida nas principais areas metropolitanas do
mundo. A lllumina oferece consisténcia, fornecimento e
qualidade em seus produtos, disponibilizados por uma
experiente infraestrutura de fabricagdo global.

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagnostico.

Resumo

Os sistemas NovaSeq X e NovaSeq X Plus oferecem

um poder de sequenciamento extraordindrio para
alimentar aplicacdes com uso intensivo de dados, como
sequenciamento do genoma completo, sequenciamento
de célula Unica e multiébmica. Varias inovagdes técnicas,
incluindo a tecnologia quimica XLEAP-SBS e o DRAGEN
secondary analysis integrado, permitem que cientistas
gendmicos alcancem a precisdo e o rendimento sem
precedentes. A revolucao econdmica possibilitada pelos
sistemas NovaSeq X e NovaSeq X Plus impulsionara uma
nova era de conhecimento genémico para melhorar a
saude humana.

Saiba mais

Sistemas de sequenciamento NovaSeq X
e NovaSeq X Plus

DRAGEN secondary analysis
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SISTEMAS DE SEQUENCIAMENTO NOVASEQ X E NOVASEQ X PLUS

Especificagdes de instrumentos da série NovaSeq X

Paréametro Especificacao

Computador e visor 4K com tela sensivel ao toque
Configuragao do instrumento Configuragao da instalagdo e acessoérios
Coleta de dados e software de analise

Unidade base: placa personalizada iEi com CPU AMD V1605b
Memoria: SODIMM DDR4 de 2 x 16 GB

Disco rigido: Nenhum

Unidade de estado sdlido: M.2 de 480GB

Sistema operacional: Oracle 8

Computador de controle
do instrumento

Unidade base: placa personalizada iEi com CPU duplo AMD 7552
Memoria: 8 x 64 GB + 8 x 128 GB DDR4 RDIMM

Disco rigido: Nenhum

Unidade de estado solido: 480 GBM.2 + 5 x 12,8 TB U.2
Sistema operacional: Oracle 8

Mecanismo de computagao
do instrumento

Temperatura: 15 °C a 30 °C, <2 °C de alteragao por hora

Umidade: de 20% a 65% de umidade relativa sem condensac¢ao

Altitude: Abaixo de 2.000 metros

Ventilagdo: A saida de calor médxima para o instrumento é de 9200 BTUs/h e a saida média
de calor é de 7507 BTUs/h

Somente para uso em ambientes fechados

Ambiente de operagao

Produto laser CLASSE 1

Laser 532 nm (poténcia maxima de 4,5 Watts), 457 nm (poténcia maxima de 6 Watts)

Rastreamento por identificador

por radiofrequéncia (RFID) Frequéncia de operacao 13,56 MHz, poténcia de saida de 200 mW

LxPxA:86,4cmx93,3cmx158,8cm

Peso seco (ndo incluindo o nobreak): 1171 Ib
Dimensoes Peso seco (incluindo o nobreak): 1253 Ib

Peso com a caixa: 1591 Ib (722 kg)

Peso do palete de acessorios: 525 Ib (238 kg)

De 200 a 240 VCA 50/60 Hz, 15A, monofasico

A lllumina fornece uma fonte de alimentagédo ininterrupta (nobreak) especifica para
aregiao

Os requisitos minimos de amperagem podem depender da tensdo regional

Requisitos de alimentacao

Conexdo dedicada de 10 GBE ((10GBASE-T) usando a porta RJ-45 do instrumento) entre

Conexao de rede ; . - S
o instrumento e o sistema de gestdo de dados; com conexao direta ou pela rede

Para dados da analise primaria:
800 Mb/s/instrumento para uploads da rede local
800 Mbit/s/instrumento para uploads do BaseSpace Sequence Hub/lllumina
Connected Analytics
Largura de banda para conexao 15 Mbit/s/instrumento para uploads de dados operacionais do instrumento
de rede Para dados de andlise primdria e secundaria:
3,2 Gbit/s/instrumento para uploads da rede local
3,2 Gbit/s/instrumento para uploads do BaseSpace Sequence Hub/lllumina
Connected Analytics
15 Mbit/s/instrumento para uploads de dados operacionais do instrumento
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SISTEMAS DE SEQUENCIAMENTO NOVASEQ X E NOVASEQ X PLUS

Informacgdes para pedido

Referéncias

N.° do
System .
catalogo lllumina. Ficha de especificagdes do NovaSeq 6000 System.
, illumina.com/content/dam/illumina/gcs/assembled-assets/

NovaSeq X Sequencing System 20084803 marketing-literature/novaseq-6000-spec-sheet-m-gl-00271/
NovaSeq X Plus Sequencing System 20084804 novaseq-6000-spec-sheet-m-gl-00271.pdf. Publicado em

2017. Atualizado em 2022. Acessado em 1° de junho de 2022.
Kits de reagentes para N.° do lllumina. Ficha de especificagdes da série de sistemas
sequenciamento catéalogo de sequenciamento HiSeq X Ten. illumina.com/content/

dam/illumina-marketing/documents/products/datasheets/
NovaSeq X Series 1.5B Reagent Kit 20104703 datasheet-hiseqg-x-ten.pdf. Publicado em 2014. Atualizado
(100 cycles) em 2016. Acessado em 6 de novembro de 2024.
NovaSeq X Series 1.5B Reagent Kit 0104704 Mehio R, Ruehle M, Catreux S, et al. DRAGEN Wins at

PrecisionFDA Truth Challenge V2 Showcase Accuracy
Gains from Alt-aware Mapping and Graph Reference
20104705 Genomes. illumina.com/science/genomics-research/articles/

(200 cycles)

NovaSeq X Series 1.5B Reagent Kit

(300 cycles) ) o )
dragen-wins-precisionfda-challenge-accuracy-gains.html.
NovaSeq X Series 10B Reagent Kit Publicado em 9 de novembro de 2020. Acessado em 6 de
20085596
(100 cycles) novembro de 2024.
NovaSeq X Series 10B Reagent Kit S— 4. !IIuana. Ficha de dados dg platf':]forma DRAGEN Bio-IT.
(200 cycles) illumina.com/content/dam/illumina/gcs/assembled-assets/
marketing-literature/dragen-bio-it-data-sheet-m-gl-00680/
’(\:‘)J%Voaiegé(s)se”es 10B Reagent Kit 20085594 dragen-bio-it-data-sheet-m-gl-00680.pdf. Publicado em
y 2018. Atualizado em 2022. Acessado em 1° de junho de 2022.
NovaSeq X Series 258 Reagent Kit 0195967 5. lllumina. Apresentagao na JP Morgan Healthcare Conference;
(100 cycles) Janeiro de 2022; San Diego, CA.
N X s 258 R " 6. Bentley DR, Balasubramanian S, Swerdlow HP, et al. Accurate
(2%\2)3353(95)88%8 5B Reagent Kit 20125968 whole human genome sequencing using reversible terminator
chemistry. Nature. 2008;456(7218):53-59. doi:10.1038/
l(\é%vgiegé(;erles 25B Reagent Kit 20104706 nature07517 A .
Yy 7. Nakazato T, Ohta T, Bono H. Experimental design-based

functional mining and characterization of high-throughput
sequencing data in the sequence read archive. PLoS One.
2013;8(10):77910. doi:10.1371/journal.pone.0077910

8. Calculos de dados em arquivo, lllumina, Inc. 2022.
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